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BTC 3656003 — BIOINFORMATICA

N° de Créditos: 03 Total Horas Aula: 45
Numero de Vagas: 15

Docentes:
e Prof. Dr. Edmundo C. Grisard - edmundo.grisard@ufsc.br (Coordenador)
Prof. Dr. Glauber Wagner — glauber.wagner@ufsc.br
Prof®. Dr”. Patricia Hermes Stoco — patricia.stoco@ufsc.br
Prof. Rubens T. D. Duarte — rubens.duarte@ufsc.br
Prof. Guilherme Toledo e Silva - toledoesilva@gmail.com

TRIMESTRE: 2016/1

PERIODO: 04/04/2016 a 19/04/2016

HORARIO: Ver conteudo programatico e cronograma.
LOCAL DAS AULAS: Ver cronograma.

HORARIO E LOCAL DE ATENDIMENTO A ALUNOS:

o O atendimento dos alunos serd realizado através de agendamento de data e hordrio com os
professores da disciplina através de e-mail.

PRE-REQUISITOS:
e Os alunos deverao utilizar computadores pessoais.

EMENTA:

Introducdo a Bioinformatica; Bancos de dados bioldgicos; Buscas de padrdes e similaridade: Conceito e
aplicacdes; Busca de sequéncias em bancos de dados; Analise comparativa de sequéncias nucleotidicas e
proteicas; Desenho de iniciadores; Busca e analise de motivos proteicos; Introdugdo a analise filogenética in
silico; Montagem e anotagdo de genomas: Pipelines e plataformas; Andlise de dados metagendmicos;
Analise estrutural e funcional de genomas.

METODOLOGIA DE ENSINO:

O contetdo da disciplina sera apresentado através de apresentacdes teodricas e praticas e discussdo de
topicos utilizando recursos audio-visuais e trabalhos cientificos.
o Aulas tedrico-praticas - As aulas tedrico-praticas serdo expositivas e interativas, com discussdes de
textos e trabalhos cientificos. Serdo utilizados materiais audiovisuais, visando promover a interagdo e a
discussdo dos temas propostos ¢ de computadores visando promover a interagdo dos alunos com os
programas

. Pratica orientada — Os alunos realizardo um trabalho orientado em duplas utilizando os
conhecimentos apresentados em sala e deverdo apresentar os resultados em um seminario no final da
disciplina.

AVALIACAO:

o Pratica orientada (desenvolvimento e apresentacéo)
) Participac@o e assiduidade.
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As notas finais de cada aluno serfo calculadas pela média aritmética das notas da pratica orientada e
de participacdo e assiduidade.
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BIBLIOGRAFIA COMPLEMENTAR

1. LORSCH, J. Methods in Enzymology. Laboratory methods in enzymology: DNA. Methods Enzymol, v. 529,
p. xix, 2013. ISSN 1557-7988 (Electronic). 0076-6879 (Linking).

2. LORSCH, J. Methods in Enzymology. Laboratory methods in enzymology: RNA. Methods Enzymol, v. 530,
p. xxi, 2013. ISSN 1557-7988 (Electronic) 0076-6879 (Linking).

3. SAMBROOK, J.; RUSSELL, D.W. Molecular Cloning: A Laboratory Manual. Vol. 1. 3* Ed. Cold Spring
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5. MIR, L. et al. (Editores). Genomica. 1* edi¢do, Editora Atheneu, Rio de Janeiro, RJ, 2004, ISBN 85737-9650-
2.

PAGINAS DE INTERNET

1. Laboratério de Bioinformatica (UFSC): www.bioinformatica.ufsc.br

2. Laboratorio de Bioinformatica (LNCC): www.Ince.br/~labinfo

3. Molecular Evolution and Genetics of Insects and Trypanosomatids: www.darwin.fiocruz.br

4. European Bioinformatics Institute: www.ebi.ac.uk/services/index.html

5. NCBI Tolls for Data Mining: www.ncbi.nlm.nih.gov/Tools/index.html

6. Institut Pasteur Biological Softwares: www.bioweb.pasteur.fr/intro-uk.html

7. Phylogeny Programs: www.evolution.genetics.washington.edu/phylip/software.html

8. National Center for Biotechnology: www.ncbi.nlm.nih.gov

9. www.expasy.ch
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CRONOGRAMA TEORICO-PRATICO BTC 3656003 — Semestre 2016/1

DATA/ Horario | Assunto / Professor(es)

SALA

04/04 08:00 as | Introducdo ao curso, introdugdo a bioinformatica, fontes de informagdes,
SIPG 01 12:00 apresentag@o da pratica orientada, Banco de dados bioldgicos, data mining (Prof.

Edmundo)

05/04 08:00 as | Analise comparativa de sequéncias de DNA/RNA/Proteinas (Blast), Fundamentos
SIPG 01 12:00 basicos de alinhamentos, Busca de dominios (Prof. Glauber)

05/04 14:00 as | Pratica de Blast (NCBI) (Prof. Glauber, Prof. Edmundo)

SIPG 01 18:00

07/04 08:00 as | Geragdo e analise de dados metagendmicos (Prof. Rubens)

SIPG 01 12:00

11/04 08:00 as | Pratica de alinhamento (Programa Clustal Omega) (Prof. Edmundo)

SIPG 01 12:00 Desenho de iniciadores (Prof®. Patricia, Prof. Edmundo)

11/04 14:00 as = Montagem e anotagdo de genomas (Pipelines e plataformas) (Prof. Glauber, Prof.
SIPG 01 18:00 Guilherme)

12/04 08:00 as | Predigdo de citolocalizagdo; Identificacdo de eptitopos; Predigdo de dominios

SIPG 01 12:00 transmembranares (Prof. Glauber)

12/04 14:00 as | Analise filogenética/taxonomica: Algoritimos de busca: exatos e heuristicos,
FMC 15 18:00 arvores com e sem raiz. Métodos de distancia e de parcimdnia. Métodos de suporte

de ramo: Bootstrap (Prof. Glauber)

18/04 08:00 as | Geragdo e analise de dados protedmicos (Prof. Glauber)

MIP 08 12:00

19/04 08:00 as | Geragao e analise de dados de RNA (RNAseq) (Prof. Guilherme)

SIPG 01 12:00

19/04 14:00 as | Apresentacdo das praticas orientadas (Todos os professores)

SIPG 01 18:00 Avaliagdo da disciplina

PROFESSOR RESPONSAVEL CHEFE DO MIP/CCB/UFSC
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