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PLANO DE ENSINO

SEMESTRE - 2020.1

Plano de ensino adaptado, em carater excepcional e transitorio, para substituicio de aulas
presenciais por aulas em meios digitais, enquanto durar a pandemia do novo coronavirus — COVID-
19, em atencio a Portaria MEC 544, de 16 de junho de 2020 e a Resoluciao 140/2020/CUn, de 24 de
julho de 2020

I. IDENTIFICACAO DA DISCIPLINA:

NOME DA N2 DE HORAS-AULA TOTAL DE
CODIGO DISCIPLINA TURMA SEMANAIS HORAS-AULA
TEORICAS | PRATICAS SEMESTRAIS
BTC510049 | Biologia computacional | NA 2 0 30h/aula
da hematopoese
DIA DA SEMANA HORARIO LOCAL N° VAGAS
Sexta-feira 13:30-15:00 Plataforma virtual 10

II. PROFESSOR(ES) MINISTRANTE(S) E CARGA HORARIA

1. Edroaldo Lummertz da Rocha (Coordenador) (E-mail: edroaldo.lummertz@ufsc.br; Sala: CCB/MIP —
2° andar, n° 213)
2. André Bafica (E-mail: andre.bafica@ufsc.br; Sala: CCB/MIP — 2° andar, n° 213)

III. PRE-REQUISITO(S): Nio se aplica

CODIGO NOME DA DISCIPLINA

IV CURSO(S) PARA O(S) QUAL(IS) A DISCIPLINA E OFERECIDA

Programa de Pds-Graduacao em Biotecnologia e Biociéncias/UFSC — Nivel ( x ) Mestrado e/ou (% )
Doutorado

V. EMENTA

Biologia Computacional e de Sistemas. Hematopoiese. Dindmica da diferencia¢do celular multi-linhagem, com
énfase nas linhagens linféide e mieldide. Fatores de transcrigdo hematopoiéticos. Utilizacdo de algoritmos
computacionais. Analise de dados biologicos multidimensionais, com énfase em sequenciamento de RNA com
resolugdo celular. Perspectivas e desafios em biologia computacional.

VI. OBJETIVOS

Abordar ferramentas computacionais que podem ser utilizadas para obter uma compreensdo de processos
celulares e moleculares de envolvidos em diferenciagdo celular. O sistema hematopoiético serd utilizado
como sistema bioldgico modelo.

| VII. CRONOGRAMA
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Data MODULO E CONTEUDO PROFESSOR(A) A:I‘IVIDADE PLATAFORMA
SINCRONA/ INDICADA
ASSINCRONA
04/09 | Reunido conjunta para defini¢do dos Edroaldo Sincrona Google
topicos que serdo abordados meet/Zoom/outr
as
11/09 | Biologia Computacional e de Sistemas Edroaldo Assincrona Moodle
18/09 | Hematopoiese André Sincrona Google
meet/Zoom/outr
as
25/09 | Dinamica de diferenciacao celular multi- Edroaldo Assincrona Moodle
linhagem
02/10 | Fatores de transcricao hematopoiéticos André Sincrona Google
meet/Zoom/outr
as
09/10 | Re-analise de dados publicos Edroaldo Sincrona Google
meet/Zoom/outr
as
16/10 | Reduc¢ao de dimensionalidade e Edroaldo Assincrona Moodle
clusterizagdo
23/10 | Identificacdo e priorizagao de genes Edroaldo Assincrona Moodle
30/10 | Predigdo de redes de regulacao génicas Edroaldo Assincrona Moodle
06/11 | Reconstrugao de trajetérias de Edroaldo Assincrona Moodle
diferenciagao celular
13/11 | Perspectivas e desafios em biologia Edroaldo Assincrona Moodle
computacional.
20/11 | Seminarios dos estudantes Edroaldo/ Sincrona Google
André meet/Zoom/outr
as

IX. METODOLOGIA DE ENSINO / DESENVOLVIMENTO DO PROGRAMA

1 - A disciplina serd ministrada através de aulas teoricas expositivas realizadas de forma assincrona,

gravadas em videos e disponibilizadas aos estudantes.

2 - Os slides das aulas assim como o material de leitura serdo disponibilizados na plataforma Moodle.

3 - Conforme o cronograma, algumas aulas serao realizadas de forma assincrona ou sincrona.

X. METODOLOGIA DE AVALIACAO

A nota final da disciplina resultarda da média das notas de: (1) Apresentagdo de semindrios, (2)
Participagao e assiduidade durante atividades sincronas. (3) Auto-avaliacao

XI. BIBLIOGRAFIA BASICA

AB- Wintrobe, M. M., & Greer, J. P. (2014). Wintrobe's clinical hematology. Philadelphia: Wolters Kluwer Health/Lippincott
Williams & Wilkins.
Aurlien Gron (2017). Hands-On Machine Learning with Scikit-Learn and TensorFlow: Concepts, Tools, and Techniques to Build
Intelligent Systems, O'Reilly Media, Inc.,
Lummertz da Rocha, E. & Malleshaiah, M. Trajectory Algorithms to Infer Stem Cell Fate Decisions. Methods Mol. Biol. 1975,
193-209 (2019).
Delgobo, M. et al. An evolutionary recent IFN-IL-6-CEBP axis is linked to monocyte expansion and tuberculosis severity in
humans. Elife 8, (2019).
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