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PLANO DE ENSINO 

SEMESTRE – 2020.1 

 
Plano de ensino adaptado, em caráter excepcional e transitório, para substituição de aulas 
presenciais por aulas em meios digitais, enquanto durar a pandemia do novo coronavírus – COVID-
19, em atenção à Portaria MEC 544, de 16 de junho de 2020 e à Resolução 140/2020/CUn, de 24 de 
julho de 2020 

 
I. IDENTIFICAÇÃO DA DISCIPLINA:  

CÓDIGO 
NOME DA 
DISCIPLINA 

TURMA 

NO DE HORAS-AULA 
SEMANAIS 

TOTAL DE 
HORAS-AULA 
SEMESTRAIS TEÓRICAS PRÁTICAS 

BTC510049 

 
Biologia computacional 

da hematopoese 

NA 2 0 
30h/aula 

  
DIA DA SEMANA HORÁRIO LOCAL N° VAGAS 

Sexta-feira 13:30-15:00 Plataforma virtual 10 

 
II. PROFESSOR(ES) MINISTRANTE(S) E CARGA HORÁRIA 

1. Edroaldo Lummertz da Rocha (Coordenador) (E-mail: edroaldo.lummertz@ufsc.br; Sala: CCB/MIP – 
2° andar, n° 213) 

2. André Báfica (E-mail: andre.bafica@ufsc.br; Sala: CCB/MIP – 2° andar, n° 213) 

 
 

III. PRÉ-REQUISITO(S): Não se aplica 

CÓDIGO NOME DA DISCIPLINA 

  
 

IV CURSO(S) PARA O(S) QUAL(IS) A DISCIPLINA É OFERECIDA 

Programa de Pós-Graduação em Biotecnologia e Biociências/UFSC – Nível ( × ) Mestrado e/ou (× ) 
Doutorado 

 
 

V. EMENTA 

Biologia Computacional e de Sistemas. Hematopoiese. Dinâmica da diferenciação celular multi-linhagem, com 
ênfase nas linhagens linfóide e mielóide. Fatores de transcrição hematopoiéticos. Utilização de algoritmos 
computacionais. Análise de dados biológicos multidimensionais, com ênfase em sequenciamento de RNA com 
resolução celular. Perspectivas e desafios em biologia computacional. 

 
VI. OBJETIVOS 

Abordar ferramentas computacionais que podem ser utilizadas para obter uma compreensão de processos 
celulares e moleculares de envolvidos em diferenciação celular. O sistema hematopoiético será utilizado 
como sistema biológico modelo. 

 
 
VIII. CRONOGRAMA 
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Data MÓDULO E CONTEÚDO PROFESSOR(A) ATIVIDADE 
SÍNCRONA/ 

ASSÍNCRONA 

PLATAFORMA 
INDICADA 

04/09 Reunião conjunta para definição dos 
tópicos que serão abordados 

Edroaldo Síncrona Google 
meet/Zoom/outr
as 

11/09 Biologia Computacional e de Sistemas Edroaldo Assíncrona Moodle 

18/09 Hematopoiese André Síncrona Google 
meet/Zoom/outr
as 

25/09 Dinâmica de diferenciação celular multi-
linhagem 

Edroaldo Assíncrona Moodle 

02/10 Fatores de transcrição hematopoiéticos André Síncrona Google 
meet/Zoom/outr
as 

09/10 Re-análise de dados públicos Edroaldo Síncrona Google 
meet/Zoom/outr
as 

16/10 Redução de dimensionalidade e 
clusterização 

Edroaldo Assíncrona Moodle 

23/10 Identificação e priorização de genes Edroaldo Assíncrona Moodle 

30/10 Predição de redes de regulação gênicas Edroaldo Assíncrona Moodle 

06/11 Reconstrução de trajetórias de 
diferenciação celular 

Edroaldo Assíncrona Moodle 

13/11 Perspectivas e desafios em biologia 
computacional. 

Edroaldo Assíncrona Moodle 

20/11 Seminários dos estudantes Edroaldo/ 
André 

Síncrona Google 
meet/Zoom/outr
as 

 
IX. METODOLOGIA DE ENSINO / DESENVOLVIMENTO DO PROGRAMA 

1 - A disciplina será ministrada através de aulas teóricas expositivas realizadas de forma assíncrona, 
gravadas em vídeos e disponibilizadas aos estudantes. 

2 - Os slides das aulas assim como o material de leitura serão disponibilizados na plataforma Moodle.   

3 - Conforme o cronograma, algumas aulas serão realizadas de forma assíncrona ou síncrona. 
 

X. METODOLOGIA DE AVALIAÇÃO 

A nota final da disciplina resultará da média das notas de: (1) Apresentação de seminários, (2) 
Participação e assiduidade durante atividades síncronas. (3) Auto-avaliação 
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Intelligent Systems, O'Reilly Media, Inc.,  
Lummertz da Rocha, E. & Malleshaiah, M. Trajectory Algorithms to Infer Stem Cell Fate Decisions. Methods Mol. Biol. 1975, 
193–209 (2019). 
Delgobo, M. et al. An evolutionary recent IFN-IL-6-CEBP axis is linked to monocyte expansion and tuberculosis severity in 
humans. Elife 8, (2019). 


